COSTA, Maria Teresa.

IMHHHIHIIIIMHHIMIIHIMHHHMNH

___,.

IAC conclui em janeiro seqlenciamenio do genoma
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O Instituto Agronomicode
Campinas (IAC) deve concluir
nas proximas semanas o
seqiienciamento genético do
café, informou ontem o pesqui-
sador Carlos Colombo, do Cen-
tro de Pesquisa e Desenvolvi-
mento de Recursos Genéticos
Vegetais doIAC e coordenador
paulista do projeto. O seqiien-
ciamento define, letra por letra,
como anatureza escreveua his-
toria do cafe.

Pelo menos 80% das

seqiiéncias ja estdo prontase,
até o final de janeiro, os pes-
quisadores comecgarao a tra-
balhar na identificacao,
entre os 30 mil genes previs-
tos da planta, daqueles que
expressam as caracteristicas
mais importantes.
"> Ospesquisadores querem
descobrir quais sdo os genes
que conferem a caracteristica
de resisténcia da planta, que
regulam o tempo de matura-
¢ao do fruto e que dao quali-
dade a bebida. :

Sao previstas a identifica-
¢aode 200 mil seqiiéncias gené-
ticasno café. Metade delas esta
sendo trabalhada por umarede
de 20 laboratérios paulistas
coordenada por Colombo e a

outra metade pelo Centro

Nacional de Recursos Genéti-
cos (Cenargen).
- Apartequecabeao Cenar-

gen sO devera estar concluida
no final do proximo ano. A
metade paulista termina em
Jjaneiro. Ja ha, conforme Colom-
bo, 80 mil seqiiéncias prontas
das 100 mil previstas para
serem identificadas pela equi-
pe do IAC. Mesmo com o atra-
so do Cenargem, sera possivel,
conforme Colombo, iniciar o
genoma funcional do café.

O IAC coordena o Projeto
Genoma do Café em Sdo Paulo,
resultado de uma parceria da
Fundacao de Amparo a Pesqui-
sa do Estado de Sdo Paulo (Fape-
sp) com o Consoércio de Pesqui-
sa Cafeeira do Brasil, que ret-

neumarede delaboratérios no
projeto. O seqiienciamento
envolve 20 laboratorios paulis-
tas e o Cenargen.

A identificacdo dos genes
que conferem as caracteristi-
casessenciais a planta vai per-
mitir o desenvolvimento de
uma planta ideal, ou seja, resis-
tente a pragas, de maturacio
rapida e boa para ser consumi-
da. Para isso, estdo sendo
seqiienciados o material gené-
ticode tecidos de flor, fruto, cau-
le, folha e raiz, utilizando uma
técnica chamada de Etiquetas
de Seqiiéncias Expressas

(EST), que vem da traducdode

Expressed Sequence Tags.

Essa tecnologia permite o
seqiienciamento genético de
plantas rapido e incompleto, e
que identifica as porcoes dos
genes que codificam proteinas,
os chamados genes funcionais.

Os pesquisadores estdo
seqiienciando o genoma do café
arabica tipo Novo Mundo. Esse
café foi desenvolvido no IAC e
hoje representa 70% do café
plantadono Brasil. “Queremos
melhorar aqualidade donosso
café”, diz Colombo.

Dos 20 laboratérios paulis-
tas que participam do Projeto
Genoma do Café, estao labora-
torios da Universidade Esta-
dual de Campinas (Unicamp),
Universidade Estadual Paulis-
ta (Unesp), Universidade de Sao
Paulo (USP) e dois do IAC -0
Centro de Pesquisa e Desenvol-
vimento de Recursos Genéticos
Vegetais e o Centro Avancado
de Pesquisa Tecnoldgica do
Agronegocio de Citros.

O projeto recebeu, em sua
primeira fase, investimento de
R$ 1,9 milhao, 50% custeados
pelo Consoreio, outros 25% pela
Fapesp e 0s 25% restantes pela
Cenargen. O Consorcio Brasi-
leiro de Pesquisa e Desenvolvi-
mentodo Café, que retine 40 ins-
tituicbes de 12 estados brasilei-
ros, éfinanciado pelo Conselho
de Desenvolvimento da Politi-
ca Cafeeira (CDPC), que con-
grega representantes do setor
eoMinistérioda Agriculturae
do Abastecimento.
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