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om investimentos de
US$ 2 milhées, o Labo-
ratério Nacional de
Luz Sincrotron (LNLS)
vai instalar uma nova linha de
luz de cristalografia de protei-
na que produz raio X 20 vezes
mais intenso e quedara aolabo-
ratorio o instrumento funda-
mental para a elucidacao das
estruturas de proteinas. Essa
linha de luz, informa o diretor
do laboratorio José Antonio
Brum, sera um dos principais
instrumentos em projetos de
biotecnologia na era da proteo-
ma (o estudo das proteinas).

A linha de luz, adquirida
de uma empresa americana
com financiamento da Funda-
¢ao de Amparo a Pesquisa do

Estado de S30 Pau- me——

US$ 2 milhoes
vao ser
aplicados
no novo
equipamento

lo (Fapesp) devera
chegar em novem-
bro. O Centro de
Biologia Molecular
e Estrutural do
LNLS ja possui
uma linha para
cristalografia de

uma altadensidade de fotonsde
raio X duros. Esse dispositivo
de insercao e a linha de crista-
lografia vaolevaraprodugaode
raio X intenso, capazde “ver” a
estrutura de uma proteina.

Conhecendo como uma
proteina esta estruturada é pos-
sivel conhecer sua funcdoespe-
cifica. Este sera o caminho que
levara ao desenvolvimento das
chamadas drogas desenhadas,
ou seja, substancias quimica-
mente capazes de seligarauma
proteina especifica e assim ini-
bir ou estimular sua agao bio-
logica. Essas pesquisa surgem
depoisde os cientistas domina-
rem as técnicas de segiiencia-
mento de genes durante o Pro-
jeto Genoma. Agora é a vez de
analisar a estrutura das protei-
nas expressas pelos genes, um
trabalho que seria impossivel
sem a luz sincrotron.

Uma rede de
15 laboratérios
coordenados pelo
Centrode Biologia
Molecular Estru-
tural (CBME) do
Laboratorio
Nacional de Luz
Sincrotron (LNLS)

pmtema’ mas para EEE————— 1 ctalado em Cam-

realizar a analise da estrutura
daproteina de interesse é neces-
sario ter como modelo protei-
nas de estruturas homélogas.
A linha que esta sendo adquiri-
da é do tipo MAD (dispersao
anomala em multiplos compri-
mentos de ondas). “Ela permi-
tira estudar estruturas desco-
nhecidas”, afirma Brum.
Paraquealinhadeluzseja
instalada havera necessidade
de mudancas na estrutura do
chamado anel de armazena-
mento ou acelerador circular
de elétrons, onde é produzida a
luz sincrotron, luz de altissima
intensidade que abrange o infra-
vermelho, o ultravioleta e os
raiosX, incluindoafaixadaluz
visivel. Sera instalado um dis-
positivo de insercdo dentro do
anel (Wiggler) que ira gerar

pinas, formam alinha de fren-
te do Projeto Genoma Estrutu-
ral. Cientistas brasileiros que
pesquisam as proteinas, em
projeto de proteoma ou de bio-
logia estrutural, tém, desde o
inicio do ano, dois equipamen-
tos de ressonancia magnética
adquiridos pelo LNLS, em Cam-
pinas. Juntos, eles custaram
US$ 1,5 milhao e foram finan-
ciados pela Fundacao de Ampa-
ro a Pesquisa do Estado de Sao
Paulo (Fapesp). O CEBME do
LNLS comec¢ou a funcionar no
inicio de 2000 e dispoe dos meios
necessarios pararealizar todas
as etapas de pesquisas voltadas
a elucidacao da estrutura de
proteinas, desdea clonagemdos
genes até a expressao e purifi-
cacao das proteinas recombi-
nantes.
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